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Review d’articles

Espinosa Prieto et al, under review. Towards freshwater plant diversity surveys
with eDNA barcoding and metabarcoding. Environmental DNA. Elsevier.
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23 ADNe plantes aquatiques
Depuis 2015

80% apres 2018
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Review d’articles

ADNe des grands milieux

“Fingerprinting” avec 'ADNe

Joint Danube Survey Bassin versant du Chaobai, Chine

Fukushima, Japon
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L’ADNe des grands milieux - exemple du Joint Danube Survey

Joint Danube Survey (2001 - 2019)
Parametres physico-chimiques et biologiques

1¢re ytilisation ADNe en 2019 pour le suivi faune

G Suivi ADNe des plantes aquatiques ?
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L’ADNe des grands milieux - le bassin versant du Chaobai, Chine

2021

Objectif : ADNe vs relevés floristiques traditionels

Résultats :
Complémentarité des méthodes
ADNe des plantes terrestres
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L'’ADNe pour tracer les sources de sédiments

2019

(i) Preuve de concept ADNe pour le tracage de sédiments

(ii) ADNe vs techniques conventionnelles de ‘fingerprinting’

Résultats :
Tracabilité plus détaillée avec ADNe

ADNe représentatif occupation du sol
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Thése AquADN - L'ADNe des grands milieux
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Etat d’'avancement

BD génétique pour I'Alsace
v' +800 specimens d’herbier (~800 h de travail)
- Objectif : +1000 spécimens
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Etat d’'avancement

BD génétique pour I'Alsace 150 Articles pour 3 marqueurs

v' +800 specimens d’herbier (~800 h de travail) ’
> Objectif : +1000 spécimens ’

1 5 combinaisons in silico

6 test in vitro

Choix d'amorces/marqueurs (article en cours) D amorces choisies
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Etat d’'avancement

BD génétique pour I'Alsace
v' +800 specimens d’herbier (~800 h de travail)
- Objectif : +1000 spécimens

Choix d'amorces/marqueurs (article en cours)

Travaux de laboratoire
v' Extractions ADN
v" Amplification de 5 barcodes génétiques

v' Sequencage ADN

PCR

>4
4

HTS

.

Hybridisation

¥

ATCSTAAGGG
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Etat d’'avancement

PCR Hybridisation
BD génétique pour I'Alsace IXUXI‘ DO
v' +800 specimens d’herbier (~800 h de travail) 't *
- Objectif : +1000 spécimens Y
] . HTS
Choix d'amorces/marqueurs (article en cours) ATCSTAAGGG
Custom s
Travaux de laboratoire -
v' Extractions ADN
v Amplification de 5 barcodes génétiques eDNA inventory
v’ Séqguencage ADN I
AHensas Field inventory

Travaux d’'analyses '%: @ &:‘
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